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Einleitung und
Fragestellung

Fusariumbefall kann in einzelnen Jahren
Ertrags- und Qualitatseinbullen bei Ge-
treide hervorrufen. Erste Wahl zur Ver-
minderung des Fusariumbefalls ist die
Zichtung resistenter Sorten. Abgesehen
von Sumai-3 gibt es zurzeit wenig In-
formation ber mogliche Resistenzquel-
len. In der zu untersuchenden Populati-
on fungiert Triticum macha als Resis-
tenzpartner. Der Ursprung dieses Pflan-
zenmaterials im Kaukasusgebiet lasst
darauf schlieRen, dass keine Verwandt-
schaft zum chinesischen Gen Pool be-
steht.

Material und Methoden

Pflanzenmaterial

Untersucht werden 320 Nachkommen-
schaften von BC,F, . Pflanzen der Kreu-
zung der Winterweizensorte Furore X

Triticum macha.

Feldversuche

Zur Evaluierung der Resistenzeigen-
schaften werden Doppelreihen der Prif-
linien Uber drei Jahre in 2 bis 4 Wieder-
holungen pro Jahr auf dem Feld geprdift.
Diese Doppelreihen werden entweder
mit einem Konidiosporenisolat aus Fu-
sarium graminearum oder aus F. culmo-
rum zweimal im Abstand von zwei Ta-
gen sprihinokuliert. Am 10., 14., 18,
22.,26. Tag nach Inokulation erfolgt eine
visuelle Bonitur des Befallsgrades. Die-
se Bonituren dienen zur Berechnung der
Flache unter der Krankheitsverlaufkur-
ve (AUDPC, area under the disease pro-
gress curve).

Genomanalyse

Das zur Genomanalyse verwendete Ma-
terial stammt aus Blattern von BCF,
Pflanzen. Ziel ist es mit etwa 500 mole-
kularen Datenpunkten das Genom zu
kartieren. Diese Daten werden mit den

Ergebnissen der Feldversuche verrech-

net. Bis dato wurden etwas mehr als 100
SSR Analysen durchgefihrt. Mit AFLP
Analysen wurde begonnen.

Vorlaufige Ergebnisse

F. graminearum und F. culmorum zeig-
ten sehr hohe Korrelationen (r=0.74). In
der vorlaufigen QTL Analyse mit 100
SSR Markern und drei unabhé&ngigen
Feldversuchen fanden sich Resistenz
QTLs auf den Chromosomen 4A, 2B und
3A. Der von STEED et al. (2005) loka-
lisierte QTL auf dem 4A Chromosom be-
statigte sich in unseren Experimenten.
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